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PROGRAMA LATINOAMERICANO DE CONTROL DE CALIDAD  

EN BACTERIOLOGÍA Y RESISTENCIA A LOS ANTIMICROBIANOS 

PARAMETROS EVALUADOS 

 1) TIPIFICACION BACTERIANA 

 2) INTERPRETACION DE LAS PRUEBAS DE     

 SENSIBILIDAD 

 3) CONCORDANCIA CON LOS 

RANGOS DE LAS ZONAS DE INHIBICION 

 4) INFORME DE MECANISMOS DE     

 RESISTENCIA 

 5) TIEMPO DE DEMORA EN LA RESPUESTA 



BACTERIAL SPECIES DELIVERED 

GRAM POS.: 34 spp GRAM NEG.: 44 spp 

Complejo Mycobacterium fortuitum 

S. aureus 

S. epidermidis 

S. saprophyticus 

S. haemolyticus 

S. lugdunensis 

S.  pseudointermedius 

E. faecalis  

E. faecium  

E. gallinarum   

E. raffinosus  

E. casseliflavus  

S. pneumoniae  

S. pyogenes    

S. agalactiae 

S.dysgalactiae  

S. bovis group 

 

S. Group C 

S. anginosus group  

S. sanguinis  

S. mutans group  

R. equi 

C. urealyticum 

C. striatum  

N. asteroides  Complex 

B. cereus  

A. haemolyticum  

E. rhusiopathiae  

L. monocytogenes  

A. urinae 

C. perfringes 

R. mucilaginosa 

P.acnes 

E. coli 

K. pneumoniae 

K. oxytoca 

C. freundii Complex 

C. koseri 

S. marcescens 

S. odorifera 

M. morganii  

P. rettgeri  

P. stuartii 

E. cloacae 

E. aerogenes  

P. mirabilis 

P. vulgaris  

S. Enteritidis  

S. Infantis 

S.Typhimurium 

E. tarda 

S. sonnei  

S. flexneri 

P. aeruginosa 

O. antrophi 

P. putida  

P. stutzeri  

B. cepacia Complex 

S. maltophilia 

A. baumannii 

A. lwoffii 

A. pitii 

A. ursingii 

E.  meningoseptica  

A. xylosoxidans 

C. gleum/indologenes 

V. cholerae O1/no O1 

A. hydrophila  Complex  

A. caviae Complex 

P. shigelloides 

H. influenzae 

H. parainfluenzae  

H. aphrophilus  

M. catarrhalis  

P. multocida 

M. odoratus 
hasta  Enc. 24 2017 



CEPAS ENVIADAS 2016-2017 

ENCUESTA 23  

OPS 221 Cepa no viable 

OPS 222 A. ursingii, MBL 

OPS 223 S. concord, CTX-M 

OPS 224 S. pseudintermedius , MR, cMLSB 

OPS 225 S. aureus, MR, iMLSB 

OPS 226 E. raffinosus , VanA 

OPS 227 V. cholerae NO O1, No toxigénico 

OPS 228 P. rettgeri, VIM 

OPS 229 E. coli, mcr-1 

OPS 230 Propionibacterium acnes  

 

ENCUESTA 23  

OPS 221 Cepa no viable 

OPS 222 A. ursingii, IMP-1+OXA-58 

OPS 223 S. concord, CTX-M2 

OPS 224 S. pseudintermedius , MR, cMLSB 

OPS 225 S. aureus, MR, iMLSB 

OPS 226 E. raffinosus , VanA 

OPS 227 V. cholerae NO O1, No toxigénico 

OPS 228 P. rettgeri, VIM-1+PER-2 

OPS 229 E. coli, mcr-1 

OPS 230 Propionibacterium acnes  

 

ENCUESTA 24  

OPS 231 Myroides odoratus/odoratimimus 

OPS 232 S. typhimurium, AZI R, mphA 

OPS 233 S. aureus, VISA + DAP R 

OPS 234 P. mirabilis NDM-1, OXAIII, 

qnrD,aaC6´Ibcr 

OPS 235 Aeromonas hydrophila CphA 

OPS 236 E. gallinarum , VanA 

OPS 237 S. pyogenes, R FQ  

OPS 238 P. putida, VIM-1 

OPS 239 E. cloacae, NmcA 

OPS 240 Ochrobactrum grupo antrophi  

 



CONCORDANCIA (%) EN LA  IDENTIFICACION BACTERIANA: Encuestas 23/24 

≥ 90% 80% a 89% 70% a 79% <70% 

S. pseudintermedius* 

S. aureus 

V. cholerae  

P. rettgeri  

E. coli 

S. aureus 

P. mirabilis 

A. hydrophila 

S. pyogenes 

E. cloacae 

E. raffinosus  

M. odoratus / 

odoratimimus* 

S. enterica 

P. putida 

 

S. Concord 

E. gallinarum 

O. grupo anthropi* 

 

 

 

 

A. ursingii* 

P. acnes * 

A. ursingii 
 

S. pseudintermedius 
 

Propionibacterium acnes 

 

Myroides odoratus / odoratimimus  
 

Ochrobactrum grupo antrophi 
 

ENCUESTA 23 

DESAFIOS ENCUESTA 23/24 – 2016/2017 

TIPIFICACION BACTERIANA 

ENCUESTA 24 
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EVOLUCIÓN DE INDICADORES DE CALIDAD 

TIPIFICACION BACTERIANA 

Tipificación Bacteriana Ideal: N° de aislamientos con género y especie correctos  /N° total de aislamientos 

Tipificación Bacteriana Aceptable: N° de aislamientos con Género y especie correctos +  

                                                              N° de aislamientos con género correcto / N° de total de aislamientos 

Tipificacion Bacteriana Ideal 

Tipificación Bacteriana Aceptable      

90% 

Encuesta Nº 23:  85% 

Encuesta Nº 24:  87% 



BLEE en Enterobacteriaceae (CTX-M , PER-2, SHV-2, SHV-5, SHV-18) 

BLEE en P. aeruginosa (GES) y Acinetobacter sp (VEB) 

MBL en P. aeruginosa, Acinetobacter, P. putida (VIM, IMP)  

Carbapenemasa KPC (P. aeruginosa) 

MBL en Enterobacterias (IMP, VIM, NDM) 

Carbapenemasa SME (S. marcescens), NmcA (E.cloacae)  

Carbapenemasa KPC (K. pneumoniae) 

Carbapenemasa KPC + BLEE (E. cloacae) 

Carbapenemasa NDM + BLEE en Enterobacteriaceae 

Carbapenemasa OXA-48 en Enterobacteriaceae 

Carbapenemasa Cpha, A.hydrophila 

Hiperproducción de AMP-C 

AMP-C plasmídico  

Hiperproducción de ADC (A. baumannii) 

Resistencia a imipenem por déficit OprD2/ Eflujo  (P. aeruginosa) 

Sensibilidad disminuida a fluorquinolonas 

PMQRs: qnrB, qnrD, qnrE, qnrS, acc6-Ibcr, oqx AB 

Resistencia a fluorquinolonas en S. agalactiae, S pyogenes 

Meticilino resistencia, S.aureus, SCN, S pseudintermedius  

MLSb constitutivo e inducible 

Eflujo de macrólidos  

Lincosaminoadenilasa en S. agalactiae 

Resistencia intermedia a Vancomicina (VISA) 

NS-Daptomicina (S. aureus) 

Resistencia a AZI mphA (Salmonella) 

VanA, VanB y VanC: E. faecalis, E faecium, E rafinosus. E gallinarum, E. caselliflavus  

Resistencia de alto nivel a aminoglucósidos  

Sensibilidad disminuida a penicilina  

β- lactamasas en H. influenzae, E. faecalis y M. catarrhalis 

E. faecium sensible a Ampicilina 

mcr-1 (E. coli) 

MECANISMOS DE RESISTENCIA 

DE FACIL DETECCION/ 

INTERPRETACION 

DE DIFICIL DETECCION/ INTERPRETACION Y/O  

EMERGENTES 

Tetraciclina Cloranfenicol 

Trimetoprima/ 

sulfametoxazol 

Aminoglucósidos 

Rifampicina Quinolonas 

Nitrofuranos 

hasta  Enc. 24 2017 



MECANISMOS DE RESISTENCIA 

DESAFIOS ENCUESTA 23/24 – 2016/2017 

MECANISMOS DE RESISTENCIA 

DETECCION DE BLEE: S. enterica subespecie entérica serovariedad Concord  CTX-M2 

       

CARBAPENEMASAS:  IMP-1+ OXA-58 en A. ursingii , VIM-1+ PER-2 P. rettgeri 

 

RESISTENCIA TRANSFERIBLE A POLIMIXINAS: mcr-1 en E. coli 

 

RESISTENCIA A METICILINA y MLSB: S. pseudintermedius y S. aureus 

 

RESISTENCIA A VANCOMICINA: vanA  E. raffinosus 

MECANISMOS DE RESISTENCIA 

RESISTENCIA A AZITROMICINA: S. enterica subespecie enterica serovariedad Typhimurium, mphA  

 

CARBAPENEMEMASAS:  NDM-1+OXAIII+PMQR  en P. mirabilis,  cphA en A. hydrophila, VIM-1 en 

P. putida, NmcA E. cloacae 

 

RESISTENCIA A METICILINA, VISA y NO SENSIBILIDAD A DAPTOMICINA: S. aureus 

 

RESISTENCIA A FLUORQUINOLONAS: S. pyogenes 

 

RESISTENCIA A VANCOMICINA:  vanA + vanC  E. gallinarum 
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EVOLUCION DE INDICADORES DE CALIDAD 

CONCORDANCIA EN INTERPRETACION DE 

 PRUEBAS DE SENSIBILIDAD 

Encuesta Nº 23:  98 % 

 

Encuesta Nº 24:  94 % 
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EVOLUCION DE INDICADORES DE CALIDAD 

CONCORDANCIA CON LOS RANGOS  

DE INHIBICION ACEPTABLES 

80% 

Encuesta Nº 23:  93% 

Encuesta 



ENCUESTA 23:        S. Concord  OPS-223: CTX-M-15 

 

100% Concordancia en detección de BLEE tipo CTX-M 
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DESAFIOS ENCUESTA 23 2016 

77% 

MBL 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios

CARBAPENEMASA INHIBIBLE POR EDTA (MBL) 8 61,5 3,4,6,7,9,14,15,17

CARBAPENEMASA 2 15,4 12,16

CARBAPENEMASA INHIBIBLE POR EDTA (MBL) + BLEE 2 15,4 1,10

BLEE 1 7,7 11

No viable 1  -- 13

92% 

carbapenemasa 

A. URSINGII OPS-222, IMP-1+OXA-58 

OBJETIVOS de OPS 222: 

• Alertar sobre la diseminación de 

MBLs en Acinetobacter spp. 

• Proponer estrategias de búsqueda 

de MBL en Acinetobacter,  en especial 

en coproductores de OXA 
MER 

IMP 

1. Evaluar MER+EDTA+IMP 

observación minuciosa   



Algoritmo actualizado para la vigilancia de MBL/KPC en Acinetobacter spp. 

2. Resultado +++ (dentro de los 60 min) de los tests colorimétricos BCT/Carba NP  



RESISTENCIA  A METICILINA 

 

MLSB 

Encuesta 23:  

S. aureus OPS-225 

 

MRSA: 100 %  

MLSbi: 100 % 

CONCORDANCIA (%) EN LA  DETECCION E INFORME DE MECANISMOS DE RESISTENCIA 
Encuestas 1 – 23 

S. aureus OPS 225:   CA-MRSA   ST30-IV PVL+ (South West Pacific Clone) 

Evaluación de resistencia a meticilina y MLSb inducible  



DESAFIOS ENCUESTA 23 
2016 

 

 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios

CARBAPENEMASA INHIBIBLE POR EDTA (MBL) + BLEE 9 69,2 3,4,6,7,9,10,11,14,15

CARBAPENEMASA INHIBIBLE POR APB (KPC, otras) + BLEE 1 7,7 1

AMPC+ IMPERMEABILIDAD + CARBAPENEMASA 1 7,7 12

BLEE+ IMPERMEABILIDAD + RESISTENCIA NO ENZIMATICA A CARBAPENEMES 1 7,7 17

No responde 1 7,7 16

No viable 1  -- 13

P. RETTGERI OPS-228, VIM-1+ PER-2 

Inh AMC/C3G 

CTX/CTX-CLA 

FEP/FEP-CLA 

R AZT* 

 

*podría haber BLEE S AZT: 

AZT/AMC  

Indicadores de Carbapenemasas Indicadores de BLEE 

85% (11/13) 

BLEE 

85% (11/13) 

carbapenemasa 

69% (9/13) 

MBL + BLEE 



DESAFIOS ENCUESTA 23 2016 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios

Resistencia a polimixinas 14 100,0 1,3,4,6,7,9,10,11,12,13,14,15,16,17

Detectado por el 100 %  

de los laboratorios! 

Detección de resistencia transferible a polimixinas:  

mcr-1 en E. coli OPS 229 

Mecanismo Difusión 

Predifusión 

Tabletas 

ROSCO 

Macrodil. 

en caldo 

(*) 

Dilución 

en  Agar 

(*) 

Gradiente Phoenix Sensititre Vitek 2C 

Colistín 7 Ausencia 

de halo 

8 8 4 >4 ≥4 8 

Detección SI SI 

 

SI 

 

SI 

 

SI 

 

SI 

 

SI 

 

SI 

 

E. coli OPS 229. Resultados de COLISTIN del LRR con distintas metodologías  

(*) Métodos de referencia para evaluar la sensibilidad a polimixinas. 

Todos los métodos evaluados permitieron detectar mcr-1 en OPS-229 



DESAFIOS ENCUESTA 24: mecanismo emergente 

Mecanismo 

Nº 

Labs % Laboratorios 

R a AZI 5 31,3 3,7,9,14,17 

R a AZI + SDFQ 1 6,3 11 

SDFQ 1 6,3 16 

Betalactamasa 1 6,3 15 

No aplica 5 31,3 4, 6, 10, 12, 13 

No responde 3 18,8 1, 5, 8 

OPS 232 - Salmonella enterica subespecie  

enterica serovariedad Typhimurium R AZITROMICINA 

• INTERPRETACION 

 92% AZI R (12/13) 

  

• MECANISMO RESISTENCIA 

INFERIDO: 

46%    (6/13) 

CLSI 2015: BP AZI versus Salmonella Typhi (Tabla 2A M100 S25). 

Azitromicina (15μg) Difusión (mm) CIM (μg/ml) 

Salmonella Typhi 
Sensible Resistente Sensible resistente 

≥13 ≤12 ≤16  ≥32  

MDR (AMP/SXT/CMP/TET/KAN/STR) 

S C3G/FQ 

 mphA 





Table 1. Epidemiological data, susceptibility profiles and antimicrobial resistance genes

Number Hospital Province Isolation date Specimen Acquired genes

AZM AMP CAZ CTX IPM NAL CIP

M17330 A Santa Fe 04/11/14 psoas abscess 64 ≥256 4 128 0.25 32 0.5 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14, qnrB19 

M17353 B Buenos Aires 05/07/14 stool 64 ≥256 4 128 0.25 32 0.5 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14, qnrB19

M17528 D Santa Fe 06/12/14 stool 128 ≥256 4 64 0.25 32 0.5 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14, qnrB19

M17891 E Santa Fe 07/21/14 stool 64 ≥256 4 128 0.12 4 0.03 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14

M17671 D Santa Fe 08/16/14 stool 32 ≥256 4 128 0.25 4 0.015 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14

M17728 D Santa Fe 08/30/14 stool 64 ≥256 4 128 0.25 4 0.03 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14

M17767 F Córdoba 09/09/14 stool 64 ≥256 0.25 0.06 0.25 4 0.03 mphA , bla TEM-1 

M17768 F Córdoba 09/10/14 stool 64 ≥256 0.25 0.12 0.25 4 0.03 mphA , bla TEM-1 

M17769 F Córdoba 09/11/14 stool 64 ≥256 0.25 0.12 0.25 4 0.03 mphA , bla TEM-1 

M17770 F Córdoba 09/13/14 stool 64 ≥256 0.5 0.06 0.25 4 0.03 mphA , bla TEM-1 

M17945 F Córdoba 12/07/14 blood 64 ≥256 0.25 0.06 0.12 32 0.5 mphA , bla TEM-1, qnrB19

M17967 C Buenos Aires 12/07/14 stool 128 ≥256 16 ≥256 0.25 32 0.5 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14, qnrB19

TC17330-1 NA NA NA NA 2 ≥256 0.25 16 0.12 4 0.03 blaCTX-M-14

TC17330-2 NA NA NA NA 32 ≥256 0.12 16 0.12 4 0.015 mphA , bla TEM-1, bla CTX-M-14

E. coli  J53 NA NA NA NA 2 4 0.12 0.06 0.12 4 0.03 -

MIC (µg/mL)

Emergence of Azithromycin resistance mediated by mph(A) 

gene in Salmonella enterica ser. Typhimurium clinical isolates 

Faccone D. y col. en revisión Journal of Global Antimicrobial Resistance 2017. 

Conclusions. we describe twelve multidrug-resistant S. enterica ser. Typhimurium clinical isolates 

harboring mph(A) gene for the first time in Latin America.  

MDR (AMP/SXT/CMP/TET/KAN/STR) 



2017 

IDENTIFICACIÓN DE VISA y NS-DAP 

OPS-233 S. aureus 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios 

MRSA + VISA + DAP NS 2 12,5 3, 14 

MRSA + VISA 5 31,3 1, 6, 7, 9, 15 
MRSA + DAP NS 1 6,3 17 

Betalactamasa + MRSA 1 6,3 12 

MRSA 7 43,8 4, 5, 8, 10, 11, 13, 16 

  
CIM (µg/ml) Error 

CIM dentro del  
Concordancia en la 

Categoria´(CA) 

rango esperado (CE) 

≤1 2 4 8 16 VMa Ma Mi SI NO SI NO 

Nro. de lab.                       
 
6 

 con CIM VAN 1 5 6 1 0 --- --- 6 12 1 7 

            
    (6/13: 46% 

FS) 
        

 (lab. Nro.) 17 
4,5,11,
13,16 

1,3,7,9,
14,15 

6   

    
4,5,11,13,16

,17 

1,3,4,5,6,7,9
,11,13,14,15
,16 

17 
1,3,6, 

7,9,14,15 
4,5,11,13,16 

17 

• 100% MRSA (16/16) 

 

• DAP:  sólo 4 labs. evaluaron 

       3/4 NS- DAP (75%) 

NO evaluada en esta Encuesta 

 

•  7/16 VISA (44%)  

VISA: 

Concordancia Esencial (CE):  12/13 (92%)  

Concordancia en la Categoría (CA):  7/13  (53.8%) 

DESAFIOS ENCUESTA 24: mecanismo emergente 

IDENTIFICACIÓN DE VISA y NS-DAP IDENTIFICACIÓN DE VISA y NS-DAP 

OPS-233 S. aureus 

IDENTIFICACIÓN DE MRSA+ VISA + NS-DAP 



OPS-233 S. aureus 

IDENTIFICACIÓN DE VISA y NS-DAP 

Errecalde. RAM 2013.45:99-103 

CA ST5-SCCmecIV- PVL+ 

VAN: 4 ug/ml (I) 

DAP:  2/4  ug/ml (NS) 



P. mirabilis OPS 234  

NDM-1 + OXA III + PMQR qnrD y aac (6´)-Ib-cr 

Mecanismo 
P. mirabilis OPS-234 NDM-1 

Nº Labs 
 

% 
 

Laboratorios 
 

   Carbapenemasa inhibible por                  
EDTA (MBL)      

13/16 81,2 
1,3,4,5,6,7,8,9,11,13,14,15,
17 

Carbapenemasa 
 

15/16 
 

93,8 
 

1,3,4,5,6,7,8,9,10,11,13,14,
15,16,17 

PMQR  4/16 NE 6, 7, 9, 15 

Evolución en Detección de NDM 

THT (MER) 

EDTA MER IMP 

OPS-234 

THT+ s/MER 

OPS-234 

THT- s/AZT 

C- 

C+ 

C+ 

C- 

THT (AZT) 

818280
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Enc. 21 (2014) Enc. 22 (2015) Enc. 24 (2017)

 OPS-234 
NAL 

mm 

CIM NAL 

µg/m 

Rango 

CIP mm 

CIM CIP 

µg/ml 

LEV 

mm 

PMQR 19 4 22-28 0,12 34 



Mecanismo Nº Labs % Laboratorios 

Carbapenemasa 4 30,8 3, 6, 7, 9 

R FQ  13 100,0 1,3, 5, 6,7,9,10,11,12,14, 15, 16, 17 
AmpC 

plasmidico 1 7,7 11 

No aplica 3 23,1 1, 5, 10 
No viable 3   4, 8, 13 

100% R FQ (13/13)   

 

 31% Carbapenamasa (4/13) 

                           

Evaluación de la resistencia a carbapenemes mediada por gen cphA .100 Aeromonas spp.,diversas especies 

Sinclair y col. (DMID 2016) 

Difusión/CIM/ 

Vitek/E-test 

 S y  E 

Carba-NP Direct + y Blue Carba Test + 

S y  E 

THT +, mCIM + 

Aeromonas hydrophila OPS-235, carbapenemasa cphA 

DESAFIOS ENCUESTA 24 



DESAFIOS ENCUESTA 24 

P. putida OPS-238 VIM-1 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorio 

CARBAPENEMASA INHIBIBLE 

POR EDTA (MBL) 
10 62,5 

1,3,4,6,9,11,1

3,14,15,17 

CARBAPENEMASA 4 25,0 7, 10, 12, 16 

RESISTENCIA NO ENZIMATICA A 

CARBAPENEMES 
1 6,3 5 

No responde 1 
6,3 

  
8 

87.5% Carbapenemasa (14/16)  

63% MBL (10/16) 

E 

IMP MER 

Antibiograma sugerido SOLO para la 

búsqueda de MBLs y BLEEs en BGNNF de 

rápido crecimiento no inlcuídos en CLSI 

 (distancias de centro a centro) 

(+) Blue-Carba Test, Carba-NP Direct, THT 



Mecanismo 
 

Nº Labs 
 

 
% 
 

Laboratorios 
 

   Carbapenemasa inhibible por APB 10/16 63 3,4,5,6,8,9,11,14,15,17 

   Carbapenemasa 
 

15/16 
 

94 
 

 
1,3,4,5,6,7,8,9,10,12,13,14,15,16,17 
 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios 

CARBAPENEMASA INHIBIBLE 

POR APB 8 50,0 3, 5, 6, 8, 9, 12, 14, 17 

CARBAPENEMASA 3 18,8 1, 7, 13 

CARBAPENEMASA INHIBIBLE 

POR APB + BLEE 1 6,3 4 

CARBAPENEMASA INHIBIBLE 

POR APB + SDFQ 1 6,3 15 

CARBAPENEMASA + BLEE 1 6,3 16 

CARBAPENEMASA + AmpC 

plasmidico 1 6,3 10 

AMPC+ IMPERMEABILIDAD 1 6,3 11 

E. cloacae OPS-239, carbapenamasa NmcA 

DESAFIOS ENCUESTA 24 

Indicadores  

de Carbapenemasa 

Blue-Carba Test + 

Carba-NP Direct + 

THT + 

mCIM + 

Inhibición APB 

S CTX/CAZ  (NmcA) 

sospecha NmcA 6/16 



CONCORDANCIA (%) en la  DETECCION e INFORME de 

FENOTIPO VANA: Encuestas 23– 24 

Enc. 24: E. gallinarum OPS-236: 

86%  concordancia VanA 

Enc  23: E. raffinosus OPS-226 

100%  concordancia VanA 

Mecanismo Nº Labs % Laboratorios 

Van A 6 100 1,3,6,9,12,14 

No viable 8  -- 4,7,10,11,13,15,16,17 

Mecanis
mo 

Nº 
Labs % Laboratorios 

VanA + 
VanC 4 57,1 3,6,7,14 

VanA 2 28,6 8, 10 

VanC 1 14,3 1 

No 
viable 9   

4,5,9, 11,12, 
13,15,16,17 



CONCORDANCIA (%) EN LA DETECCION DE MECANISMOS 

DE RESISTENCIA: Encuestas 23 

2016 

Mecanismo de Resistencia Inferido Cepa OPS 

Concordancia 
en la detección 

(%) 

Carbapenemasa inhibible por EDTA 
(MBL) A. ursingiii OPS 222 77 

BLEE 

S. entérica subespecie entérica 
serovar Concord OPS 223 100 

Meticilino resistencia 
S. pseudintermedius OPS 
224 100 

MLSB 
S. pseudintermedius OPS 
224 100 

Meticilino resistencia  S. aureus OPS-225 100 

MLSb inducible S. aureus OPS-225 100 

Van A  E.  raffinosus OPS-226 100 

Ninguno (cepa wild type) V. cholerae OPS 227  92 

Metalo beta lactamasa + BLEE P. rettgeri  OPS 228 69 

Resistencia a polimixinas mcr-1 E. coli OPS 229 100 

Concordancia Global   96 



CONCORDANCIA (%) EN LA DETECCION DE MECANISMOS 

DE RESISTENCIA: Encuestas 24 

2017 

Mecanismo de Resistencia Inferido Cepa OPS 
Concordancia 

en la detección 
(%) 

Resistencia a azitromicina S. typhimurium OPS-
232  

37.5 

Meticilino resistencia S. aureus OPS-233 100 

Resistencia Intermedia a 
vancomicina (VISA) 

S. aureus OPS-233 44 

Carbapenemasa inhibible por 
EDTA (NDM)  

P. mirabilis OPS-234 81 

Carbapenemasa (CphA) A. hydrophila OPS-235 31 

Resistencia a fluorquinolonas A. hydrophila OPS-235 100 

Van A  E.  gallinarum OPS-
236 

86 

Resistencia a fluorquinolonas  S. pyogenes OPS-237 70 

Carbapenemasa inhibible por 
EDTA (VIM)  

P. putida OPS-238 63 

Carbapenemasa inhibible por APB 
(NmcA) 

E. cloacae  OPS-239 63 

Concordancia Global  71 

 



INDICADORES DE CALIDAD 
ENCUESTA 23 

(2016) 

ENCUESTA 24 

(2017) 

Tipificación Bacteriana Ideal 
84.5% 87.1% 

Interpretación de las Pruebas de 

Sensibilidad 98% 94.4% 

Rangos de Zonas de Inhibición 

Aceptables 93% en proceso 

Mecanismo de Resistencia Inferido 
96% 71% 

Tiempo de demora (modo) 
27 días 30 días 

CONCLUSION FINALES ENCUESTAS No 23 y 24 
2016-2017 

Los Laboratorios Participantes presentaron una Concordancia con el  

Laboratorio Coordinador de:  



PROGRAMA LATINOAMERICANO DE CONTROL DE CALIDAD 

 EN BACTERIOLOGIA Y RESISTENCIA A LOS ANTIMICROBIANOS 



WWW.ANTIMICROBIANOS.COM.AR 

acorso@anlis.gov.ar 

MUCHAS GRACIAS! 


